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  Irinotecan เป็นยาเคมีบ าบดัมีข้อบ่งใช้ในการรักษาโรคมะเร็งล าไส้ใหญ่และไส้ตรงระยะ
ลกุลาม เน่ืองจากกระบวนการเปล่ียนแปลงยา irinotecan  มี ปัจจัยของภาวะพหุสัณฐานทาง
พันธุกรรมของยีน UGT1A1 เข้ามาเก่ียวข้อง การศึกษานีจ้ึงท าการวิเคราะห์อภิมานเพ่ือศึกษา
อิทธิพลของภาวะพหุสัณฐานทางพันธุกรรมของยีน  UGT1A1*6 และ UGT1A1*28 ต่อผลการ
ตอบสนองต่อการรักษาและความเส่ียงในการเกิดอาการไม่พึงประสงค์ในผู้ ท่ีใช้ยาเคมีบ าบัด 
irinotecan โดยท าการสืบค้นข้อมูลจากฐานข้อมูลอิเล็กทรอนิกส์ PubMed และ Scopus ในช่วง
เดือนกนัยายน พ.ศ. 2559 ผลการวิเคราะห์จาก 20 งานวิจยัพบว่าภาวะพหสุณัฐานทางพนัธุกรรม
ของยีน UGT1A1*6 และ UGT1A1*28 ไม่มีอิทธิพลตอ่ผลการตอบสนองต่อการรักษา (objective 
response rate; ORR) แต่มีอิทธิพลต่อการเกิดอาการไม่พึงประสงค์ กล่าวคือผู้ ท่ีเป็น AA, *1/*28 
และ  *28/*28 มีความเส่ียงในการเกิด severe neutropenia มากกว่ากลุ่ม wild-type อย่างมี
นัยส าคญัทางสถิติโดยไม่ขึน้กับเชือ้ชาติ (AA vs GG OR = 2.46, 95% CI 1.16,5.20; *1/*28 vs 
*1/*1 OR = 1.78, 95% CI 1.31, 2.41; *28/*28 vs *1/*1 OR = 4.37, 95% CI 2.83, 6.76 
ตามล าดับ) ขณะท่ีความเส่ียงในการเกิด severe diarrhea นัน้พบว่าทัง้ผู้ ท่ีมี UGT1A1*6 และ 
UGT1A1*28 allele มีความเส่ียงมากกว่าผู้ ท่ีเป็น wild-type อย่างมีนัยส าคญัทางสถิติ (GA vs 
GG OR = 2.14, 95% CI 1.09, 4.20; AA vs GG OR = 3.72, 95% CI 1.57, 8.84; *1/*28 vs 
*1/*1 OR = 1.75, 95%CI 1.06, 2.88; *28/*28 vs *1/*1 OR = 1.99, 95%CI 1.20, 3.31 
ตามล าดบั) แต่เม่ือวิเคราะห์แบบกลุ่มย่อยจ าแนกตามเชือ้ชาติในผู้ ท่ีมี  UGT1A1*28 allele พบ
เฉพาะในกลุ่มชาวเอเชียเท่านัน้ท่ีมีความเส่ียงในการเกิด severe diarrhea มากกว่ากลุ่มท่ีเป็น 
wild-type อยา่งมีนยัส าคญัทางสถิต ิ  
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 Irinotecan, an anticancer drug, is used for the treatment of metastatic colorectal 
cancer. The polymorphism of uridine diphosphate glucuronosyltransferase 1A1 gene 
(UGT1A1) is involved in the metabolism of irinotecan. This meta-analysis was done to 
evaluate the association of UGT1A1*6 and UGT1A1*28 polymorphism on clinical outcome 
of irinotecan and irinotecan-induced severe toxicities. We searched literatures in PubMed 
and Scopus in September 2016. Twenty studies were included. UGT1A1*6 and 
UGT1A1*28 polymorphisms were associated with increased risk of irinotecan-induced 
severe toxicities, but there are no association in objective response rate (ORR). Patients 
with AA, *1/*28 and *28/*28 genotypes had a significantly higher risk of severe 
neutropenia than that of patients with wild-type (AA vs GG OR = 2.46, 95% CI 1.16, 5.20; 
*1/*28 vs *1/*1 OR = 1.78, 95% CI 1.31, 2.41; *28/*28 vs *1/*1 OR = 4.37, 95% CI 2.83, 
6.76 respectively). The risk of severe diarrhea was significantly higher in patients who 
carrying UGT1A1*6 and UGT1A1*28 alleles than those with a wild-type genotype (GA vs 
GG OR = 2.14, 95% CI 1.09, 4.20; AA vs GG OR = 3.72, 95% CI 1.57, 8.84; *1/*28 vs 
*1/*1 OR = 1.75, 95%CI 1.06, 2.88; *28/*28 vs *1/*1 OR = 1.99, 95%CI 1.20, 3.31 
respectively). Subgroup meta-analysis was conducted according to ethnicity. For patients 
who carrying UGT1A1*28 allele, we found only Asians have a higher risk of severe 
diarrhea than that of patients with wild-type genotype.


